
艾吉泰康®拥有自主研发的探针杂交捕获测序技术(TargetSeq®)和多重扩增子测序技术(MultipSeq®)，可在动植物

基因组捕获测序中提供针对基因组包括外显子在内任意目标区域进行探针/引物设计，以及捕获测序的整体解决方

案。通过靶向捕获测序，可以极大地减少目标物种基因组冗余序列，有效降低测序成本、提高测序深度，更精确发现

特定区域信息，满足多方面应用需求。

动植物基因组捕获测序整体解决方案

产品应用

动植物基因组捕获测序整体解决方案

提交需求

可对有参物种 

任意区域进行设计

高性价比农口酶切建库试剂盒

MGI/Illumina双平台接头试剂

杂交捕获体系（可支持多杂）

通用封阻试剂

MGI/Illumina双平台测序 标准化分析流程

简便快捷

依托丰富的设计Panel设计

经验，评估、确定设计方案

探针/引物制备15-20 个工作日

性能验证 10 个工作日，

同时提供专业的NGS测试报告

探针/引物设计 定制优化

建库捕获 上机测序 数据分析

捕获测序科技服务（10 个工作日） 捕获试剂盒定制（30 个工作日）
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多物种探针捕获数据展示

适用物种

图1. 不同物种的探针捕获性能展示。A：数据比对率；B：捕获效率；C：覆盖度；D：目标区域10×覆盖度。投入200 ng gDNA样本进行建库，文

库构建采用IGT™ Enzyme Library Prep Kit，后续使用TargetSeq One® Hyb & Wash Kit 进行12杂捕获并上机测序。

产品优势

针对性强

对关注的连续区域或特定SNP位点进行捕获测序

精准度高

基于二代测序技术平台，高测序深度，快速、高效保

证测序结果

＄ 成本优势

只针对目标区域测序，大大降低了研究成本

客户知识产权

定制试剂盒知识产权完全归客户所有

定制化服务

按需定制高性价比Panel，可提供试剂盒定制与科技服务

可针对有参物种任意目标区域进行探针/引物设计，包括但不限于以下物种。

专业性强

全流程解决方案，一对一专业指导

A B C D

植物类 300 kb Panel          畜牧类 5 Mb Panel          水产类 5 Mb Panel




