
产品特点

试剂盒及服务参数

分析流程

艾吉泰康®基于成熟的MultipSeq®多重扩增子技术，推出新冠病毒多重捕获试剂盒，针对SARS-CoV-2全基因组序列设计多重扩增引物，结

合高效成熟的扩增体系，实现99%以上的新冠病毒覆盖度，对新冠变异追踪、预测疫情发展、指导临床用药、中和抗体药物研制等，具有重要

意义。

*针对新冠病毒快速变异的特点，艾吉泰康®定期对全球范围内的

新冠病毒全长序列进行引物覆盖度的监测及产品升级[1]，目前国

内 流 行 的 B A . 5 、B F. 7，以 及 国 际 上 已 经 有 流 行 趋 势 的 X B B 、 

BQ.1.15、CH.1.1等新冠变种，艾吉泰康新冠多重捕获试剂盒均能

保证99%以上的高覆盖度。

病毒靶向捕获测序⸺
艾吉泰康®新冠病毒多重捕获试剂盒

高灵敏度

检测限低至50拷贝

高覆盖度

变异株实现高覆盖

建库流程高效便捷

4h完成建库流程

引物定期优化升级*

服务周期 

试剂盒 5个工作日

科技服务 12个工作日

测序策略 

PE150测序

Illumina&MGI

Trimmomatic，FastQC

BWA，Samtools

原始测试数据

质量控制评估

参考序列比对

BWA，Samtools

GATK，Samtools，VarScan

多重引物去除

Depth，Coverage 统计

基因及功能注释/新亚型全长序列生成

InDel 分析SNP分析

图1. 艾吉泰康®新冠多重数据标准分析流程

适用样本类型 

鼻咽拭子、深咳痰液、肺泡灌洗液、

肺组织活检标本、环境污水等



数据展示

实测样本分型准确
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数据指标稳定优异

产品信息

试剂盒名称

MultipSeq® SARS-CoV-2 Research Assay (for Illumina)

MultipSeq® SARS-CoV-2 Research Assay (for MGI DI)

货号

M62111/M62112/M62113

M62121/M62122/M62123

规格

16 rxn/96 rxn/960 rxn

16 rxn/96 rxn/960 rxn

Sequence name

Sample 1-Consensus

Sample 2-Consensus

Sample 3-Consensus

Clade

22B

22B

22B

Pangolineage (Nextclade)

BF.7.14

BA.5.2.48

BA.5.2.48

Unaliased

BA.5.2.1.7.14

BA.5.2.48

BA.5.2.48

Coverage

99.1%

99.0%

99.1%
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图2. 使用艾吉泰康®新冠多重捕获试剂盒，对COVID-19假病毒质控品梯度稀释后通过多重PCR的方式进行捕获测序。从结果中可以发现，本方案能够

有效富集COVID-19,RNA质控品中的病毒基因组序列，由于采用多重扩增子技术，对新冠病毒的检测灵敏度更高，低至50个拷贝的样本，可以实现

99%以上的覆盖度和93%以上的均一性。
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使用艾吉泰康®新冠多重捕获试剂盒对临床样本进行捕获测序，通过自研的新冠标准分析流程对数据进行分析，将生成的一致性序列（consensus.fa）

导入新冠分型数据库（https://clades.nextstrain.org/），分析结果显示，三例临床实测样本的覆盖度均达到99%以上，尤其是新冠病毒高变区域覆盖

度和测序深度等指标优异，均得到准确分型。

表1. 新冠实测样本分型结果
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